USO DO ALGORITMO DE GOWER NO ESTUDO DA DIVERSIDADE GENETICA EM HIBRIDOS
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Para a aplicacéo da analise de agrupamento no estudo da diversidade genética entre acessos
de um banco de germoplasma, faz-se necessario o calculo de uma distancia genética. O tipo de
variavel, se quantitativo ou qualitativo, define a distancia genética a ser calculada. Para a
caracterizacdo de genoétipos visando o0 estudo da variabilidade, avaliam-se caracteristicas
agronémicas, morfolégicas e oriundas de marcadores moleculares. A analise individual desses tipos
de variaveis pode ndo ser suficiente para a quantificacdo da variabilidade presente entre os
gendtipos. A andlise conjunta de variaveis qualitativas e quantitativas tem sido apontada como uma
ferramenta Util para contornar esse problema. O objetivo deste trabalho foi promover a analise
individual e conjunta de variaveis qualitativas e quantitativas e posterior agrupamento para
quantificacdo da diversidade genética entre hibridos interespecificos de mandioca. Foram avaliadas
oito caracteristicas quantitativas e 20 qualitativas em 44 hibridos interespecificos provenientes de
cruzamento entre variedades comerciais de mandioca e espécies silvestres de Manihot. Foi utilizado o
algoritmo de Gower para a analise conjunta e o método de agrupamento UPGMA para a formacdo dos
agrupamentos. A analise conjunta das varidveis qualitativas e quantitativas apresentou um valor médio e
significativo para o coeficiente de correlacao cofenético de 0,74**. As andlises individuais apresentaram
valores de 0,85** e 0,78** para as variaveis quantitativas e qualitativas, respectivamente. A correlacdo

entre as matrizes de distancia genética das analises quantitativas e qualitativas, com relacdo a andlise
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conjunta, foi de 0,33** e 0,92**, respectivamente. A analise simultinea de variaveis qualitativas e
quantitativas pode ser uma alternativa para expressar com mais eficiéncia o grau de diversidade
genética entre os hibridos especificos de mandioca avaliados, fornecendo informacfes Uteis aos
programas de melhoramento genético da cultura.
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